
Scan barcode untuk 
akses soft file:

YOUR

PARTNER
Omics

PANDU BIOSAINS
PRODUCTS & TECHNOLOGIES

@pandubiosains Pandu Biosains

biosains.com YOUR PARTNEROmics



YOUR

PARTNER
Omics

biosains.com YOUR PARTNEROmics
1

Who We Are?
Pandu Biosains adalah perusahaan 
distributor untuk kebutuhan penelitian 
bioteknologi dan biologi molekuler di 
Indonesia yang telah mendukung program 
genomik di Indonesia sejak tahun 2011. 
Dengan visi untuk menjadi yang terdepan 
dalam menyediakan alat dan layanan biologi 
molekuler untuk semua kebutuhan riset dan 
program berbasis omics.



Produk kami mendukung penelitian biologi 
molekuler dan diagnostik di berbagai bidang 
untuk membantu kebutuhan peralatan 
laboratorium di universitas, rumah sakit, 
perusahaan klinis, penyedia layanan, 
lembaga penelitian, dan industri lainnya.



Perusahaan kami berkomitmen untuk 
memberikan dukungan yang efektif dan 
efisien baik untuk aktivitas pra-penjualan 
maupun pasca-penjualan.

Our Mission
Menyediakan solusi lengkap untuk 
produk terkait omics

Menyediakan aktivitas pra- dan 
pasca-penjualan yang efektif

Menciptakan tim unggulan yang 
dapat memberikan dukungan 
yang terbaik kepada pelanggan
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We support and cover all areas in Indonesia

Training, Workshop, and Seminar

All Support From Principal Overseas & Indonesia 
Local Support

Bersama dengan tim PT. Pandu Biosains
Pre-Sales Post-Sales

Konten promosi dan update Event dan dukungan kegiatan lain 

Update bisnis dan tren

Pengembangan program

Pelatihan dan pendampingan secara langsung

Preventive Maintenance Perbaikan dan servis

Validation Support

Roadshow Inovasi Illumina & highlight 
pertemuan melalui Collaborative User Group 

Training Instrumen Seminar & Workshop Next-Generation 
Sequencing
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OUR PRODUCTS
Instruments

Kit & Reagen

Sequencing and Microarray Platform

MiSeq NextSeq 550

NextSeq 

1000/2000

NovaSeq 
6000

NovaSeq X iScan

MiSeq FGxiSeq 100 MiniSeq

Reproductive 
Health Kits

Oncology Kits Infectious Disease & 
Microbiology Kits



YOUR

PARTNER
Omics

biosains.com YOUR PARTNEROmics
4

OUR PRODUCTS
Kit & Reagen

Analisis Data

Pandu Biosains bersama dengan partner menyediakan layanan dukungan 
analisis data yang komprehensif

PGT-A & PGT-M Kits
NGS-based HLA 

Typing Kits
NGS-based 
Forensic Kits

Genetic 
Disease Kits

Microarray Kits for 
Multiple Application

Agrigenomic Kits

Library 
Preparation

Sequencing/

Microarray

Analisis 
Data
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5 Minutes to Know About Sequencing and Microarray

High-
Throughput 
Sequencing

Methylation 
Sequencing

Long Read 
Sequencing

RNA 
Sequencing

DNA 
Sequencing

Methylation AnalysisNon-Human GenotypingHuman Genotyping

Custom GenotypingTargeted GenotypingGenome-wide 
Genotyping

Key Sequencing Methods

Key Microarray Methods

Common Sequencing Applications

Reproductive 
Health

Genetic 
Disease

Oncology Consumer 
Genomics

Infectious 
Disease & 

Microbiology
Agrigenomics

Microarray merupakan alat penting untuk mengidentifikasi variasi genetik. 
Dengan teknologi Infinium yang terbukti handal, microarray dari Illumina 
memberikan data berkualitas tinggi yang dapat mempercepat 
perkembangan penelitian. Dengan kemampuan format multi-sampel yang 
dapat diperluas, microarray ini dapat mendukung laboratorium besar atau 
institusi dengan jumlah sampel yang besar, membantu mengatasi 
permintaan yang tinggi dengan lebih mudah.

Microarray

Sekuensing dapat digunakan untuk mengidentifikasi susunan nukleotida 
dalam bagian target genom atau seluruh genom. Perusahaan yang bekerja 
sama dengan Pandu Biosains memiliki metode Next Generation Sequencing 
(NGS) dengan sensitivitas dan resolusi hasil data yang baik sehingga 
sangat sesuai untuk digunakan dalam skala global, nasional hingga 
regional. Teknologi sekuensing menawarkan beragam aplikasi, 
memungkinkan para peneliti untuk menyelidiki berbagai pertanyaan terkait 
genom, transkriptom, atau epigenom dari berbagai organisme. 

Next 
Generation 
Sequencing



INOVASI TERBARU ILLUMINA

Teknologi XLEAP-SBSTM 

Sequencing by Synthesis (SBS) Chemistry tercepat, terkuat dengan 

kualitas tertinggi kami sampai saat ini. Dibuat dari SBS Chemistry 

yang paling banyak digunakan dan diadopsi, XLEAP-SBSTM Chemistry 

memberikan peningkatan pada stabilitas reagen, hingga 2x waktu 

siklus yang lebih cepat dan hingga 3x ketepatan yang lebih baik.

Tersedia untuk: NovaSeq X NextSeq 1000/2000
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Illumina Complete Long 
Reads Now Available!

Frequent Application

Technology

Instrument

Scan for more info

Spesifikasi NovaSeq 6000 
Spesifikasi NovaSeq X 

Output range 80-6000 Gb

650M-20BSingle reads per run

13-44hrRun time
2 x 250 bpMax read lenght

Output range ~165 Gb - 16 Tb

~1.6 - 52 billionSingle reads per run

~17 - 48 hrRun time
2 x 150 bpMax read lenght

- Environmental friendly (tidak memerlukan banyak tempat untuk 
menyimpan reagen)

Keunggulan : 


- Lebih sedikit langkah dalam cluster libraries

Keunggulan : 


- Lebih sedikit langkah dalam cluster libraries

Whole 
Transcriptome 

Sequencing

Whole Exome 
Sequencing

Whole Genome 
Sequencing

Dapat diaplikasikan untuk 
manusia, tumor-normal, 
amplicon, plasmid, dan microbial



Reproductive Health: Non-Invasive Prenatal Testing

Apa itu NIPT?
NIPT adalah tes untuk menganalisis Cell free DNA dari sampel darah ibu hamil untuk 
mengidentifikasi adanya kelainan kromosom pada janin, seperti Trisomy 21 (sindrom Down), 
Trisomy 18 (sindrom Edwards), dan Trisomy 13 (sindrom Patau). NIPT merupakan pilihan 
skrining prenatal yang paling sensitif dan spesifik dibandingkan metode skrining lain secara 
tradisional direkomendasikan oleh American College of Obstetricians and Gynecologists 
(ACOG) dan Society for Maternal-Fetal Medicine (SMFM). NIPT Illumina memiliki tingkat 
kegagalan rendah (0.1%), serta dilakukan secara in-house, diproses di dalam negeri yang 
menjamin keamanan data (data security).

53%

16%

5%

8%

5%

13%

Trisomi 21Lainnya

Trisomi

Kromosom Seks

45,X

Trisomi 13

Trisomi 18

Sumber: Stevenson, RE and Hall, J. Human Malformationsand Related 
Anomalies, 2nd ed. Oxford University Press,Oxford, 2006 

Prevalensi Kelainan Kromosom pada Janin

Prosedur

Skrining

Prosedur

Diagnostik

Skrining

Serum

Skrining Serum

+ NT Ultrasound

Prosedur Invasif

(cth: Amniosintesis)NIPT

ILLUMINA

NextSeq 550
NIPT dilakukan di 
platform NextSeq

Untuk siapakah 
tes NIPT?

Kategori wanita yang 
direkomendasikan 

menggunakan tes NIPT

 Kehamilan dengan usia > 35 tahu

 Keguguran berulan

 Terdapat riwayat kelainan genetik 

atau abnormal kromosom dalam 

keluarg

 Direkomendasikan oleh Dokter 

berdasarkan hasil pemeriksaan 

umum kehamilan
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Targeted Sequencing: TruSight One

Memperkenalkan:


TruSight One

Panel sequencing TruSight One berfokus pada daerah ekson gen yang menjadi 
penyebab penyakit yang diketahui (known diseases). Dibuat dengan 
menggabungkan beberapa database genom dan panduan dari beberapa ahli 
dunia. Dengan fokus pada daerah ekson spesifik yang terasosiasi dengan 
penyakit, deteksi varian juga dapat dilakukan secara lebih efisien dibandingkan 
dengan Whole Genome Sequencing ataupun Whole Exome Sequencing. 

List Gen TruSight One
Kit eksklusif untuk mendeteksi 
berbagai jenis penyakit genetik

Satu Panel Sequencing dengan Fleksibilitas

TruSight One

TruSight One Expanded

4800 gen

1900 target 
gen tambahan

Cakupan Gen

>
+

Genetic Disease & Pharmacogenomics

Mengapa perlu memahami 
penyakit genetik melalui NGS?

Manfaat Pharmacogenomics 
bagi penyedia layanan kesehatan

biosains.com YOUR PARTNEROmics
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Memahami penyakit genetik melalui Next-Generation 
Sequencing (NGS) memberikan informasi yang komprehensif 
bagi pelaksana dan penyedia layanan kesehatan untuk 
mengidentifikasi mutasi penyakit dan memahami 
patogenesisnya, mendukung informasi diagnostik presisi yang 
bertujuan untuk melakukan tindakan preventif serta pemilihan 
terapi dan tindak lanjut medis yang lebih tepat. Pemahaman 
penyakit genetik yang dilakukan secara menyeluruh dapat 
mendukung program nasional untuk menangani penyakit 
genetik yang terjadi di dalam negeri.

 Memaksimalkan tujuan penggunaan obat atau perawata
 Mengurangi reaksi obat yang merugika
 Akselerasi waktu untuk mencapai manfaat terapeutik 

suatu oba
 Mengurangi kemungkinan efek samping atau 

ketergantungan terhadap suatu oba
 Menurunkan biaya pengeluaran kesehatan 

Whole Genome Sequencing

Whole Exome Sequencing

Utilitas diagnostik 
yang lebih baik

Alur kerja yang lebih 
cepat dan efisien

Hemat waktu dan 
biaya

Diagnosis, Prognosis, Rare disease (variant) 
identification, Therapeutic treatment 
identification

Testing

Biomarker/variant discovery, Neoantigen 
prediction, Drug resistance mechanism ID, 
Companion diagnostic discovery, Casual gene ID

Research
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Cardiovaskular

Neurodegeneratif Autoimmune

Metabolic
Sudden Cardiac Arrest (SCA) dan Inherited Cardiac 
Arrest (ICC)

50% orang 
yang 

mengalami 
SCA di bawah 

35 tahun, 
terkait 

dengan ICC

Di Amerika, 
100.000 

orang 
meninggal 

karena SCA 
terkait ICC 

setiap 
tahunnya

Peneliti dapat 
mengidentifik

asi hingga 
70% causal 

variant di gen 
yang terkait 
dengan ICC

25% kasus 
SCA terkait 
dengan ICC

Kenali Kit Illumina untuk Cardiovascular Disease 

Kenali instrument Illumina untuk Neurodegenerative 
Disease 

Nama Panel

MiSeq, 
NextSeq 550

SNP, InDel, 
Germline Var

404AmpliSeq for Illumina 
Cardiovascular Research 
Panel

Jumlah Gen/Marker Platform Tipe Varian

Complex neurological diseases seperti Alzheimer’s dan 

Parkinson’s disease, kelainan neuromuskular seperti 
Amyotrophic Lateral Sclerosis (ALS), dan kondisi psikiatrik 

seperti kelainan depresi dan schizophrenia, semuanya 

merupakan dampak dari interaksi multifaktorial. Faktor-faktor 
yang saling mempengaruhi seperti heritable dan nonheritable 

mutations, epigenetics, dan faktor lainnya membutuhkan 

analisis NGS untuk meningkatkan pemahaman kita

AmpliSeq for Illumina Neurological Research 
Panel

TruSeq Neurodegeneration Panel
Mencakup 118 gen yang berkorelasi 
dengan Alzheimer’s disease, Parkinson’s 
disease, Amyotrophic Lateral Sclerosis, 
Frontotemporal Dementia, Dementia with 
Lewy Body, Dystonia, dan Early Onset 
Dementia.

Memudahkan peneliti menganalisa 751 gen yang berhubungan 
dengan otak dan sistem syaraf. Gen target ini mencakup 
daerah coding dan non coding serta daerah 14 repeat-
expansion gen AFF2, AR, ATN1, ATXN7, ATXN8OS, ATXN3, 
CACNA1A, CSTB, DMPK, HTT, JPH3, PABPN1, PPP2R2B, dan 
TBP.

Repertoire sequencing untuk 
pemetaan sel imun telah 
memungkinkan peneliti untuk 
mengidentifikasi varian 
reseptor unik yang ditemukan 
pada individu-individu yang 
rentan terhadap gangguan 
autoimun (seperti lupus, 

AmpliSeq for Illumina Inborn 

Errors of Metabolism Research 

Panel v2 merupakan panel 
penelitian yang menilai 594 

gen yang diketahui 

mengandung varian yang 

mempengaruhi fungsi 

metabolisme. Panel ini 

dirancang berdasarkan kurasi

ekstensif literatur database penelitian penyakit, hingga 

konsultasi dengan key opinion leaders untuk sistem dan 

penyakit metabolik.

rheumatoid arthritis, dan multiple sclerosis), Hematological 
Malignancies, dan penyakit lainnya. Teknologi ini 
mendukung efektivitas biaya, kemampuan analisis, dan 
medical value bagi para ahli hematologi.

Nama Panel

AmpliSeq for Illumina 
Immune Repertoire Plus, 
TCR beta Panel

TCRβ chain termasuk CDR1, 
CDR2 dan CDR3 (panjang 
amplikon hingga 400 bp)

MiSeq, NextSeq 550

AmpliSeq for Illumina 
TCR beta-SR (Short 
Read) Panel

TCRβ chain termasuk 
CDR3, panjang amplikon 

hingga 80 bp 

MiSeq, NextSeq 550

AmpliSeq for Illumina 
Immune Response Panel

396 gen terasosiasi respon 
imun MiSeq, NextSeq 550

Jumlah Gen/Marker Platform

Nama Panel

AmpliSeq for Illumina Inborn 
Errors of Metabolism Research 
Panel v2

9681 total. 2 pools. (Pool 1: 4855 
amplicons. Pool 2: 4826 amplicons)

Jumlah Gen/Marker

Genetic Disease & Pharmacogenomics
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Kenali Kit Illumina untuk Germline Testing Anda
Nama Panel

TruSight Hereditary Cancer Panel 113 Gen 50 ng DNA MiSeq, NextSeq 550 SNV/Indel, CNV

SNV/IndelMiSeq, NextSeq 550DNA20 ng2 gen (BRCA 1/2)AmpliSeq for Illumina BRCA Panel

Jumlah Gen/Marker Input Sampel Platform Tipe Varian

Germline Testing untuk Resiko Cancer

terjadi mutasi gen pada 
sel sperma atau telur

diwariskan

NGS dan microarray gen yang ditargetkan memungkinkan para klinisi 
untuk melihat kecenderungan pasien/keluarga pasien terhadap suatu 
kanker berdasarkan gen terkait proliferasi sel dan DNA repair (cancer 
risk genes) yang diwariskan dan juga pengambilan langkah pencegahan 
untuk mengurangi kemungkinan berkembangnya kanker tersebut. 

List Gen Seluruh Panel

Oncology

Germline

Somatic

Germline mutations, diturunkan dari orang tua ke keturunannya. Mutasi germline yang 
diwariskan memainkan peran yang penting dalam risiko dan kerentanan terhadap kanker. 
Pengetahuan akan mutasi keturunan ini dapat mengarah pada pengembangan tindakan 
pencegahan untuk mengurangi kemungkinan terkena kanker.

Mutasi somatik pada kanker merujuk pada perubahan genetik yang terjadi secara spesifik pada 
sel kanker, bukan diwariskan dari orang tua. Menyelidiki genom somatik adalah langkah kritis 
dalam memahami mutasi yang mendasari perkembangan tumor. 


Solid Tumor Profiling

Hematologic Malignancy Profiling

Next-generation sequencing (NGS) menyediakan metode yang komprehensif untuk menilai mayoritas gen yang terkait dengan 
solid tumor atau mutasi somatik di saat yang bersamaan, sehingga memberikan waktu yang lebih cepat dan biaya yang lebih 
murah untuk mengidentifikasi mutasi tersebut berdasarkan panduan dari College of American Pathologists (CAP) dan 
National Comprehensive Cancer Network (NCCN).

Kenali Kit Illumina untuk Solid Tumor Profiling Anda
Nama Panel

TruSight Tumor 15 15 20 ng DNA MiSeq SNV/Indel, CNV

SNV/InDel

CNV,InDel,SNP, Fusions

CNV,InDel,SNP, Fusions

CNV,InDel,SNP, Fusions

SNV/IndelMiSeq

MiSeq

MiSeq

MiSeq

MiSeq, NextSeq 550

DNA

DNA

DNA,RNA

DNA,RNA

DNA,RNA

20 ng

10 ng

10 ng

10 ng

40 ng

2 gen (BRCA 1/2)

52

50

161

170

AmpliSeq for Illumina BRCA Panel

AmpliSeq for Illumina Focus Panel

AmpliSeq for Illumina Cancer Hotspot Panel v2

AmpliSeq for Illumina Comprehensive Panel v3

TruSight Tumor 170

Jumlah Gen/Marker Input Sampel Platform Tipe Varian

Nama Panel

TruSight Myeloid 54 50 ng DNA dari darah/bone marrow DNA MiSeq, NextSeq 550 SNV/Indel

SNV/Indel, FusionsMiSeqDNA20 ng DNA, 10 ng RNA dari darah/bone marrow69AmpliSeq for Illumina Myeloid Panel

Jumlah Gen/Marker Input Sampel Platform Tipe Varian

Oncology for Germline Testing

Oncology for Somatic Testing
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Comprehensive Genomic Profiling
Comprehensive Genomic Profiling (CGP) merupakan uji tunggal yang menggunakan Next-Generation Sequencing 
(NGS) untuk menilai biomarker kanker yang relevan, sebagaimana ditetapkan dalam pedoman dan uji klinis, dan 
memberikan panduan terapi. 

 Ready-to-use kit, mudah untuk otomatisasi dan 
pipeline bioinformatik yang komprehensif 
terintegrasi hingga hasil data

TruSight Oncology 500
Keunggulan TSO 500:
 Memberikan cakupan gen yang lebih 

komprehensif daripada panel hot spo
 Mendeteksi varian DNA dan RNA

TruSight Oncology 500 HRD

 Homologous Recombination Deficiency (HRD) 
untuk assess Loss of Heterozygosity (LOH), 
Telomeric Allelic Imbalance (TAI), dan Large-scale 
State Transitions (LST) dalam satu Genomic 
Instability (GIS) score.

Desain Pan-Cancer untuk deteksi varian 
tumor padat dari jaringan dan liquid biopsy

Pillar assay adalah kit kolaborasi Illumina dengan Pillar Biosciences untuk membantu ahli onkologi dan peneliti 
mengidentifikasi mutasi yang mendorong pertumbuhan tumor dan memungkinkan genomic profiling yang cepat 
dan terfokus.  
 

Pillar Oncoreveal Library Preparation dan Sequencing pada 
Platform Illumina

Menggunakan SLIMamp 
Technology

Fleksibel dengan adanya 
stopping points

Single-Tube Multiplex PCR untuk efisiensi dalam mengaplikasikan 
secara simultan beberapa wilayah gen

SLIMamp (Stem Loop Inhibition-Mediated Amplification) primer 
meningkatkan sensitifitas dan memastikan proses amplifikasi 

target yang difokuskan

Pillar Oncoreveal for Oncology

BRCA1 & BRCA2*

Sampel darah dari gen: CEBPA, NPM1, FLT3, RUNX1 
dan 58 gen lainnya.

Multi-Cancer

Myeloid Panel

MPN Panel

Multi-Cancer v4 with CNV

Wilayah gen: DNA dari formalin-fixed paraffin-
embedded (FFPE) atau jaringan tumor

Multi-Cancer RNA Fusion v2

Deteksi transkrip fusi tumor padat termasuk: ALK, 
FGFR3, MET, NRG1, NTRK1, NTRK2, NRTK3, RET, dan 
ROS1.

Sampel darah dari gen: JAK2, CALR, dan MPL dari 
sampel darah WBCs & PBMCs (sel darah putih & sel 
mononuklear darah tepi) yang terkait dengan 
neoplasma mieloproliferatif.

Sampel darah dan DNA formalin-fixed paraffin-
embedded (FFPE) BRCA1 dan BRCA2 

*BRCA1 & BRCA2 tersedia untuk somatic dan germline testing 

Opsi TSO500 Kit yang dapat mendeteksi:



Panel Solusi pada Infectious Disease
Nama Panel

COVIDSeq Assay/Test
98 amplikon Whole Genome SARS-

CoV-2 11 amplikon mRNA untuk 
kontrol internal

iSeq, MiniSeq, MiSeq, 
NextSeq 550, NextSeq 
1000/2000, NovaSeq

180+ bakteri, 40+ virus, 50+ fungi, 
1200 Antimikrobial, Antiviral, 

Antitubercular,Resistance Alleles, 
dan 10 kontrol spike

MiSeq, NextSeq 550Respiratory Pathogen ID/
AMR Enrichment Panel 
(RPIP)

Mengurutkan seluruh genom 66 
virus dengan total 203 strains yang 

kritikal di Kesehatan Masyarakat

MiniSeq, MiSeq, NextSeq 
550, NextSeq 1000/2000 

Viral Surveillance Panel
(VSP) 

40 virus pernapasan umum, 
termasuk SARS-CoV-2

Pan-Corona Virus Panel Full genome >200 coronavirus 
dan varian

MiniSeq, MiSeq, NextSeq 550, 
NextSeq 1000/2000

MiSeq, NextSeq 550Respiratory Viral 
Enrichment Kit

MiSeq, NextSeq 550, NextSeq 
2000, NextSeq 1000, MiniSeq

174 patogen (14 fungi, 35 virus, 
4 parasit, 121 bakteri), 18 drug 

classes (3.728 AMR marker)

Urinary Pathogen ID/AMP 
Panel

Identifikasi mutasi resisten 
terhadap 15 obat anti TB, dan 

>140 spesies mikobakteri

iSeq, MiniSeq, MiSeq, 
NextSeq 550

Illumina and GenoScreen 
Deeplex® Myc-TB Combo 
Kit

Sesuai desain primer (Ideal 
untuk bakteri, virus, khamir, 

dll)

iSeq, MiniSeq, MiSeq, 
NextSeq 550, NextSeq 

1000/2000

Illumina Microbial 
Amplicon Prep (IMAP)

Virus Influenza A/B
iSeq, MiniSeq, MiSeq, 

NextSeq 550, NextSeq 
1000/2000

Illumina Microbial Amplicon 
Prep-Influenza A/B (IMAP-Flu)

Target Platform

WHO mengeluarkan rapid communication untuk 
penggunaan Deeplex® Myc-TB Combo Kit

ILLUMINA  and  GenoScreen

Deeplex® Myc-TB Combo Kit

ILLUMINA

MiSeq

ILLUMINA

NextSeq 550
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Infectious Disease & Microbiology

Objective

Methods

Persiapan dan 
antisipasi 
patogen baru
 Pemantauan 

patoge
 Pemantauan 

perilaku hewa
 Pemahaman 

evolusi patogen

Risiko penularan 
yang lebih rendah

 Edukasi masyaraka
 Perlindungan 

lingkunga
 Pengendalian vekto
 Pembatasan kontak 

dengan manusia

Respon Cepat 
terhadap wabah

 Pengidentifikasian 
patogen yang cepa

 Diagnosis yang akura
 Penelusuran kasus 

secara tepat wakt
 Pengembangan vaksin 

dengan cepat

Whole Genome 
Sequencing

Metagenomic or 
Metatranscriptomic Enrichment Amplicon

Sekuens DNA dari isolat mikroba Sekuens DNA atau RNA dari 
sampel primer

Sekuens target yang ditingkatkan 
(DNA atau RNA) dari sampel primer

Sekuensing daerah target yang 
diamplifikasi khusus atau 

metabarcode seperti 16S atau ITS 
rRNA

Wabah, 
Pandemi, 

Manajemen 
Penyakit 
Epidemi

Penyebaran 
Resistensi 

Antimikroba 
'AMR' *

Diagnosis 
untuk 

Manajemen 
Pasien

Kompatibel dengan semua 
spesies, ukuran target 

insert 350bp

iSeq, MiniSeq, MiSeq, NextSeq 
550, NextSeq 1000/2000, 

NovaSeq 6000, NovaSeq X

Whole Genome Sequencing 
dengan Illumina DNA Prep

*termasuk metagenomic sequencing

*manusia, pertanian, 
perternakan & lingkungan
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Infectious Disease & Microbiology

Environmental DNA

Success story for Infectious Disease & Microbiology in Indonesia

Animal Health & Food Quality Assesment

 Berbagai macam jenis mikrobial yang terdapat pada sampel lapang dapat 
diketahui secara cepat dan akurat

 Tidak memerlukan kultur media mikroba untuk proses deteksi
 Dapat melakukan deteksi  spesies dengan jumlah sampel puluhan hingga  

ratusan	dalam satu kali sekuensing
 Dapat mendeteksi spesies yang unculturable (tidak dapat dikultur dengan 

media). 

Studi deteksi  berbagai macam jenis susunan populasi 
mikrobial (bakteri, jamur, fungi, dan protozoa) pada suatu 
sampel lingkungan.

Manfaat: 

Metagenomics banyak digunakan dalam bidang:

Animal Health Food Quality

 Diagnostik hewa
 Manajemen & pelacakan waba
 Pemuliaan hewan (seleksi ternak juvenil 

dan screening IVF ternak
 Genotyping dengan microarray/

sequencing

 Resistensi antimikrob
 Microbiome makana
 Struktur mikrobiodat
 Penemuan sifat ketahanan panga
 Pengujian keamanan & otentisitas makanan

Diet Analysis Plant Polinator 
Intercation

Water Quality 
Monitoring

BiosecurityAir Quality 
Monitoring

Biodiversity 
Monitoring

Detection of Rare 
or Invasive Species

Environmental 
Impact Assesment

Ancient 
Ecosystem

Metagenomics

KesehatanPertanian

Others eDNA application

Oceanomics Waste Water 
Surveillance

Whole Genome Sequencing and 
Targeted Sequencing for Tuberculosis 
(National Program)

76,58% Data Whole Genome 
Sequencing SARS-CoV-2 di 
Indonesia dihasilkan menggunakan 
teknologi Illumina

Published COVID 
Guidelines with KOLs Hepatitis Acute Initial Identification 

in 2022 (Jakarta)

Monkeypox Initial 
Identification in 2022 
(Jakarta)
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Agrigenomics

Agrigenomik merupakan terobosan terkini untuk mendorong produktivitas berkelanjutan 
dan menawarkan solusi untuk tantangan penyediaan pangan pada populasi global. Dengan menggunakan 
teknologi modern, petani, peternak, dan peneliti dapat dengan mudah mengidentifikasi penanda genetik 
yang terkait dengan sifat yang diinginkan untuk menghasilkan keputusan budidaya dan pemuliaan yang 
tepat dengan hasil terbaik.


Teknologi NGS Illumina dapat mendukung akselerasi pengembangan 
dan studi agrigenomik mulai dari penemuan baru dengan metode 
Whole-Genome Sequencing hingga screening untuk pemuliaan 
hewan/tanaman yang hemat biaya.
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 Workflow yang muda
 Biaya yang rendah dan efekti
 Hasil data yang berkualita
 Dapat disesuaikan dengan kebutuhan


Varietas Gen

Testing 
Kemurnian

eDNA
Seleksi 
Marker

Testing 
Keturunan

Penemuan 
Baru Dengan 

WGS

Pemahaman 
Keragaman 

Genetik

Seleksi Sifat 
& Genomik

Dapat digunakan dengan metode

De Novo

(Penemuan)

Screening

(Implementasi)

Re-Sequencing 
(WGS,RNAseq)


(Screening)
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Analisis Data Sequencing: Menggunakan Teknologi Illumina

DRAGEN dapat diakses secara

Analisis sekunder menggunakan Illumina DRAGEN
Illumina DRAGEN (Dynamic Read Analysis for GENomics) merupakan 
analisis sekunder untuk menganalisis data hasil next-generation 
sequencing dalam mengidentifikasi varian, untuk berbagai aplikasi 
termasuk :

 

Genetic Disease Oncology Cellular & Molecular Biology

High

Low

Medium
DRAGEN onboard DRAGEN on-cloud DRAGEN server
NextSeq 1000/2000, 

NovaSeq X Series
ICA LocalBaseSpace

Push button analysis with 
instrument integration

Appliance server with 
command-line interface

Customizable DRAGEN 
pipelines in a secure and 

compliant cloud

Push button analysis apps 
with an easy-to-use 
graphical interface 

Configurability

Sequencer integration

Push button analysis

Broadness of menu

Frequency of updates

Analisis tersier: Emedgene dan Illumina Connected Insights
Emedgene merupakan analisis tersier yang komprehensif untuk menyederhanakan 
alur kerja dan mengurangi beban mengkurasi varian. Emedgene memanfaatkan 
otomatisasi Explainable AI (XAI) - platform untuk interpretasi analisis genom yang 
memungkinkan interpretasi throughput tinggi, meningkatnya efisiensi 2-5x serta 
pengurangan 50-75% total waktu alur pengerjaan.

75%

Illumina Connected Insights (ICI) 
 

 

merupakan platform analisis tersier berbasis 
cloud, dirancang untuk mengatasi hambatan interpretasi data hasil NGS.
Dengan ICI, dapatkan keunggulan insights yang lebih dalam dari 45+ database, 
otomatisasi dan future-proofing (digunakan untuk jangka waktu yang panjang).

DRAGEN - Award winning accuracy for germline and somatic variant calling

Scan for more info about sequencing analysis
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Microarray

GDA

Human Health Related

ILLUMINA

Infinium ASA

Built on the trusted 24-sample 
Infinium HTS platform.

ILLUMINA

Infinium GSA

Built on the trusted 24-sample 
Infinium HTS platform.

ILLUMINA

Infinium GDA

Built on the trusted 8-sample 
Infinium platform.

Kenali instrumen 
Illumina untuk 

Genotyping Microarray

iScan

Watch the video

Methylation Screening Array

Infinium Methylation Screening Array merupakan kit microarray untuk methylation yang sangat 
komprehensif dengan konten marker terkait sifat biologis hingga paparan lain yang berkaitan 
dengan suatu penyakit berbasis EWAS mencakup informasi terkait penyakit neurodegenerative, 
cardiovascular, respiratory, metabolic, psychiatric, renal, infectious, hingga penyakit genetik 
langka lainnya serta informasi terkait inflamasi, ekspos dari lingkungan, aging clocks, gender, 
ancestry, body feature hingga hal yang bersifat reproduktif

Epidemiological screening tool

Methylation Epic

Infinium MethylationEPIC v2.0 merupakan kit skirining untuk genome-wide methylation yang 
menargetkan lebih dari 935,000 marker pada wilayah metaloma manusia, kompatibel dengan 
berbagai jenis sampel DNA termasuk FFPE. Berdasar pada data metilasi dalam repositori data 
seperti Gene Expression Omnibus (GEO) atau The Cancer Genome Atlas (TCGA), kit ini telah 
mendukung penelitian inovatif selama > 10 tahun dengan mayoritas berbasis epigenome-wide 
association studies (EWAS) studi asosiasi epigenome-wide (EWAS)

Genome-wide discovery tool

Infinium™ Global Screening Array 
Infinium Global Screening Array menyatukan rangkaian genom universal yang optimal, varian penelitian 
klinis yang dipilih secara cermat, dan elemen pelacakan sampel untuk membuat array yang sangat 
ekonomis untuk genomik dan skrining skala populasi. Setiap Kit berisi 2 BeadChips, bersama dengan 
reagen untuk mengamplifikasi, memfragmentasi, hibridisasi, pelabelan, dan mendeteksi 48 sampel DNA.

Genotyping Cytogenetics Scan for more info about Infinum GSA

Genotyping

Infinium™ Global Diversity Array 
Infinium Global Diversity Array juga merupakan array genotyping yang memiliki cakupan varian penilitian 
klinis yang luas terkait dengan penyakit dan farmakogenomik serta konten exome yang mewakilkan 
populasi yang beragam. Global backbone yang dioptimasi untuk imputasi lintas populasi dari cakupan 
genom.

Genotyping Cytogenetics Carrier Screening Polygenic Risk Score

Pharmacogenomics Scan for more info about Infinum GDA

Infinium™ Asian Screening Array 
Asian Screening Array digunakan untuk skrining risiko genetik secara efisien dan terjangkau. Setiap Kit 
berisi 2 BeadChips, bersama dengan reagen untuk mengamplifikasi, memfragmentasi, hibridisasi, 
pelabelan, dan mendeteksi 48 sampel DNA.

Scan for more info about Infinum ASA
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Microarray

Specific Microarray Solution for Human Health

Non-human Related

Neurodegenerative Cytogenetics

Infinium XT menawarkan solusi peningkatan genetik skala besar dalam agrigenomik 
serta mendukung screening dengan throughput tinggi untuk kebutuhan biobank 
hingga inisiasi pengobatan tertarget. Workflow bersifat sangat efisien dan fleksibel 
pada instrumen iScan.



Infinium XT

 Mencakup 100s to 50,000 SNP
 Satu array untuk berbagai spesies yang 

diteliti (sampai dengan 8 spesies
 Cocok untuk berbagai spesies, termasuk 

Tomato, Hamster, Shrimp, Equine, Rice, 
Chicken, Soybean, Ovine, Canine, Maize, 
Porcine, Yeast, Drosophila, Zebrafish, 
Nematode, Plant, Bovine, Mammalian, 
Bacteria, Rat, Mouse, Virus, Human

 Tersedia untuk 96 
sample/bead-chi

 Fokus aplikasi 
berupa Advanced 
Genomic Selection, 
Parentage, Wild 
Population 
Screening

ILLUMINA

Infinium XT

Oncology
Infinium OncoArray-500K dikembangkan melalui kerja sama 
dengan para ahli terkemuka dari konsorsium dengan 
memanfaatkan fitur dari keberhasilan array Collaborative 
Oncological Gene-environment Study (iCOGS) yang 
mencakup 500.000 SNP untuk memperlihatkan varian 
genetik yang terkait dengan berbagai jenis kanker 
mencakup keturunan, sifat kuantitatif, farmakogenetika, 
dan pemetaan lokus kerentanan umum terhadap kanker.

Infinium Neuro Consortium Array

Memiliki 850.000 SNP yang mencakup 3.262 gen dari 
ICCG dan CGC

Teknologi screening bead yang memiliki  ~180,000 
marker fokus terhadap karakterisasi neurodegenerative 
disease

Illumina memiliki kit microarray yang 
dapat digunakan untuk melakukan 
riset neurosains memungkinkan dari 
perspektif molekuler.

ILLUMINA
iScan

ILLUMINA
NextSeq 550Infinium CytoSNP-850K memiliki 

cakupan  gen yang relevan dengan 
sitogenetik. Daftar gen kit ini 
disusun berdasarkan konten dari 
International Collaboration for 
Clinical Genomics (ICCG) dan 
Cancer Genomics Consortium 
(CGC). 

Autoimmune Disease
Infinium ImmunoArray-24 v2 BeadChip merupakan array 
genotyping untuk mendeteksi variasi genetik dalam 
sistem kekebalan tubuh manusia, yang mencakup lebih 
dari 250,000 SNPs marker imun, serta berfokus pada 17 
penyakit autoimmune disorder mayor dengan konten 
pilihan baru yang diproduksi oleh komunitas riset 
imunologi yang berbasis GWAS untuk gangguan 
autoimun dan inflamasi

More info: 
customize 

non-human 
kits

HTS iSelect

Methylation
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Analisis Data MicroArray dengan Genome Studio
Visualisasi dan analisis data yang dihasilkan dari sistem array 

Illumina dengan GenomeStudio Software. Software ini 

mendukung analisis data genotyping. 

Analisis Data Infinium menggunakan 
BlueFuse Multi
Illumina menawarkan BlueFuse Multi Software, sebuah perangkat lunak 

yang dirancang untuk memudahkan analisis cytogenomics dari Infinium. 

BlueFuse Multi Software memberikan kontrol analisis dan interpretasi 

yang lebih besar atas data yang diperoleh. 

Visualisasi data Cytogenetics BlueFuse Multi untuk 
embrio laki-laki normal

Visualisasi data microarray Illumina dengan 
GenomeStudio Software

Analisis sekunder menggunakan Illumina DRAGEN Array
DRAGEN Array, sebuah perangkat lunak bioinformatika 

tangguh, dirancang untuk menganalisis platform 

Illumina Infinium array secara mendalam. 

Menggunakan teknologi analisis data terkini, DRAGEN 

Array memberikan evaluasi sekunder yang teliti, 

menyeluruh, dan efisien. DRAGEN Array memastikan 

pemahaman yang maksimal terhadap genom dan 

memenuhi keperluan penelitian Anda dalam berbagai 

aplikasi.

Keunggulan 

DRAGEN Array

2

4

Akurasi genotipe lebih dari 99,5% dan akurasi PGx CNV 95%. Evaluasi gen 

PGx yang sulit dibedakan, termasuk CYP2D6 yang sulit diidentifikasi 

dengan call rate lebih dari 98%.

1
Hasil yang akurat

Cakupan yang komprehensif
Cakupan PGx CNV pada 6 gen target di 

9 wilayah target. Cakupan star alel dan 

varian PGx di 1700+ target untuk lebih 

dari 50 gen. Dapat mendeteksi alel 

hibrida dan copy number spesifik star 

alel.

Genotipe, PGx CNV calling, dan anotasi star 

alel dalam satu platform. Genotipe Variant Call 

File (VCF) dapat dicapai dalam waktu kurang 

dari 35 detik per sampel

Analisis yang efisien

Cloud dan penyimpanan lokal
DRAGEN Array menawarkan paket lokal, paket 

command-line (tidak memerlukan server atau 

perangkat keras khusus) dan sebagai paket 

berbasis cloud dengan interface pengguna 

grafis yang intuitif. Dokumentasi produk ini 

menjelaskan instalasi dan pengaturan, 

eksekusi analisis, dan output hasil.

Scan for more info about Microarray analysis

3



Pre-Implantation Genetic Testing for Aneuploidy 
(PGT-A)

Mengapa PGT-A untuk 
Pasien IVF?

Keunggulan EmbryoMap 
untuk PGT-A

Pre-Implantation Genetic Testing for Aneuploidy (PGT-A) adalah sebuah tes yang dilakukan 
oleh embriologis untuk melihat jumlah kromosom pada embrio yang melalui proses bayi tabung 
(in vitro fertilization) sebelum embrio tersebut diimplantasi ke ibu. Dengan melihat jumlah 
kromosom pada embrio, embriologis dapat menentukan embrio normal yang akan diimplantasi 
sehingga klinik dapat meningkatkan keberhasilan kehamilan dengan program bayi tabung.

EmbryoMap dari Vitrolife, merupakan tes komprehensif untuk mendeteksi ketidakseimbangan 
pada keseluruhan dan sub-kromosom seperti jumlah salinan yang dapat direproduksi, 
menggunakan referensi cell-line dan sampel biopsi embrio. 

 Meningkatkan tingkat keberhasilan implantas
 Memungkinkan transfer embrio tunggal untuk 

mengurangi tingkat kehamilan ganda berisiko tingg
 Mengantisipasi adanya aneuploidi bawaan 

(inheritance)

 Automated calling untuk aneuploidi seluruh kromosom, 
perubahan segmental, dan perubahan mosaik

 Tingkat sensitivitas data pada 99,7%
 Waktu yang singkat untuk library preparation
 Jumlah bahan habis pakai lab yang sedikit
 Visualisasi data yang komprehensif dengan grafik CNV 

linier, circular circus plot, and guide icons

EmbryoMapTM Sample Prep
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Pre-Implantation Genetic Testing for Monogenic 
Disease (PGT-M)

Bagaimana proses 
PGT-M berlangsung?

Keuntungan Menggunakan PGT-M?

Beberapa kelainan gen tunggal 
yang dapat dideteksi

Keunggulan Human Karyomap-12 
untuk PGT-M

Pre-Implantation Genetic Testing for Monogenic Disease (PGT-M) digunakan oleh embriologis untuk 
mengevaluasi embrio terhadap kelainan genetik yang diturunkan (inherited genetic disorder), khususnya untuk 
single gene disorder. PGT-M diperuntukkan bagi calon orang tua yang khawatir menurunkan kelainan genetik 
pada anak karena status karier kelainan genetik yang mereka miliki atau riwayat keluarga dengan kondisi 
genetik.

Apabila kedua orang tua merupakan carrier 
dari suatu kelainan,probabilitas anak 

diturunkan kelainan tersebut adalah 1:4.

 Memungkinkan transfer embrio yang unaffected dari kelainan genetik yang diturunkan (inherited genetic 
disorder

 Mengurangi peluang untuk meneruskan kondisi genetik kepada keturunan bagi pasangan dengan riwayat 
kelainan geneti

 Mengurangi risiko keguguran yang disebabkan oleh kelainan kromosom structura
 Waktu kerja yang jauh lebih cepat daripada teknologi sebelumnya (STR)

HumanKaryomap-12 merupakan kit analisis DNA untuk 
karyomapping, yang memberikan wawasan tentang 
pewarisan cacat gen tunggal. Karyomapping 
menggunakan biomarker dalam genom untuk menilai 
kemungkinan embrio in vitro yang membawa varian gen 
yang terlibat dalam kelainan gen tunggal. Kit ini 
menggunakan teknologi Array Beadchip yang 
menargetkan ~300.000 marker paling informatif untuk 
cakupan genom yang efisien.

Ayah

(Carrier)

Anak 
Positif

Embrio 1

Negatif

Embrio 2

Carrier

Embrio 3

Carrier

Embrio 3

Positif

Ibu

(Carrier)

Cystic Fibrosis

Sickle Cell 
Anemia

Thalassemia

Tay Sachs

Spinal Muscular 
Atrophy

Hemofilia

Duchennes 
Muscular 

Dystrophy
Kelainan terkait 

kromosom X

Kelainan resesif/
dominan 

autosomal

Single Gene

Disorder

 Hasil lebih cepat dibandingkan dengan teknologi single 
tandem repeat (STR

 Menggunakan SNP dan data keterkaitan seluruh genom untuk 
menginformasikan ada atau tidak adanya gen yang rusak

 Menggunakan daftar probe terbaru dengan lebih dari 400.000 
SNP, yang merupakan peningkatan signifikan dari versi 
sebelumnya, Karyomapping v

 Mampu menyaring banyak lokus secara paralel
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HLA Typing

Apa itu AlloSeq Tx?

Tersedia pada AlloSeq Tx 9 dan AlloSeq Tx 17

Human Leukocyte Antigen (HLA) Typing adalah tes genetik yang digunakan untuk 
mengidentifikasi variasi sistem kekebalan. HLA Typing sangat penting bagi orang yang 
mendonor dan menerima sumsum tulang, darah tali pusat atau transplantasi organ. HLA typing 
menggunakan Next-Generation Sequencing (NGS) memberikan hasil yang akurat menggunakan 
satu assay, sistem instrumen, dan program analisis. 

AlloSeq Tx adalah solusi HLA-Typing berbasis NGS yang inovatif menggunakan teknologi Hybrid 
Capture, yang menghilangkan inefisiensi dan keterbatasan metode Long-Range PCR tradisional.

biosains.com YOUR PARTNEROmics

Post Transplant Surveillance

AlloSeq cfDNA

 Tes berbasis kit invasif minimal, dengan pengerjaan sampel hingga hasil data dalam waktu 24 jam
 Pengukuran kesehatan organ yang sensitif, akurat, dan tepat untuk membantu hasil transplantasi 

pasien yang lebih baik
 Tes berbasis kit untuk dijalankan di lab sendiri dan tidak memerlukan genotipe sebelumnya

AlloSeq cfDNA adalah tes darah berbasis kit yang 
mengukur jumlah DNA bebas sel yang diturunkan dari donor 
(dd-cfDNA) pada penerima transplantasi untuk membantu 
menentukan kesehatan organ yang ditransplantasikan. Kit 
ini dirancang untuk memungkinkan laboratorium Anda 
menerapkan solusi surveillance cfDNA AlloSeq.

21

YOUR

PARTNER
Omics



Forensics

Mengapa Next-Generation Sequencing 
Penting untuk Pengembangan Ilmu Forensik?
Next-Generation Sequencing (NGS) dapat memberikan data genom manusia yang luas dan 
menjawab pertanyaan yang lebih spesifik dalam satu tes. NGS juga menghasilkan panggilan 
short tandem repeat (STR) yang sepenuhnya kompatibel dengan format database saat ini, serta 
dapat menargetkan single nucleotide polymorphism (SNP) yang tidak tersedia secara rutin 
dengan metode berbasis CE tradisional, dan mengevaluasi DNA mitokondria forensik (mtDNA). 
Beberapa studi dan penelitian menunjukkan keuntungan NGS dalam analisis bahkan dari sampel 
bukti terkecil, paling rentan, dan sangat beragam.

MiSeq FGx® Sequencing System dari Verogen 
merupakan instrumen NGS pertama dan satu-satunya 
yang dirancang dan divalidasi untuk aplikasi genomik 
forensik. Teknologi ini telah disetujui oleh National DNA 
Index System (NDIS) sebagai platform end-to-end 
untuk menganalisis sampel DNA forensik.


MiSeq FGx® sangat ideal untuk

 Mempelajari silsila

 Analisis DNA mitokondria, STR dan SNP 
MiSeq FGx® Sequencing System
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ForenSeq mtDNA Whole Genome Kit memberikan 
gambaran sekuensing seluruh genom mitokondria 
(mtGenome) dengan input DNA minimal dan 
pemulihan data yang luar biasa.


ForenSeq mtDNA Control Region Kit berfungsi untuk 
memeriksa wilayah kontrol genom mitokondria 
(mtGenome) secara komprehensif dengan input DNA 
minimal dan sensitivitas optimal. Menghasilkan 
kumpulan data ringkas dari seluruh wilayah kontrol 
untuk diunggah langsung ke CODIS dengan 
kemampuan multiplexing.
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